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PORTFOLIO	
  

VCFG	
  supports	
  an	
  array	
  of	
  cuSng-­‐edge	
  genomic	
  and	
  
proteomic	
  technologies	
  for	
  high-­‐throughput	
  gene	
  discovery	
  
and	
  invesRgaRon	
  of	
  gene	
  funcRon.	
  
Our	
  innovaRve	
  business	
  model	
  facilitates	
  integraRon	
  of	
  
researchers	
  within	
  VCFG,	
  detailed	
  training	
  on	
  all	
  equipment	
  
and	
  full	
  bioinformaRcs	
  support	
  on	
  each	
  screening	
  plaVorm.	
  

siRNA	
  pla@orm	
  

•  Whole-­‐genome	
  human	
  and	
  mouse	
  arrayed	
  libraries	
  	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  (protein-­‐coding,	
  miRNA	
  and	
  lncRNA)	
  
•  All	
  acRviRes	
  performed	
  in	
  automated	
  fashion	
  using	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  state-­‐of-­‐the	
  art	
  equipment	
  	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  
shRNA	
  pla@orm	
  

•  Whole-­‐genome	
  human	
  and	
  mouse	
  pooled	
  viral	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  libraries	
  
•  Detailed	
  SOPs	
  developed	
  for	
  virus	
  producRon,	
  infecRon,	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  next-­‐generaRon	
  sequencing	
  

Reverse-­‐Phase	
  Protein	
  Array	
  (RPPA)	
  pla@orm	
  

•  Fully	
  automated	
  plaVorm	
  for	
  quanRtaRon	
  of	
  protein	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  expression	
  and	
  posJranslaRonal	
  modificaRons	
  
•  Over	
  100	
  anRbodies	
  against	
  human	
  proteins	
  (currently	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  expanding)	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  
In	
  the	
  pipeline	
  

•  CRISPR	
  plaVorm	
  for	
  gene	
  knockout	
  based	
  on	
  the	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  syntheRc	
  guide	
  RNAs	
  
•  CRISPR-­‐based	
  gene	
  tagging	
  and	
  generaRon	
  of	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  fluorescent	
  reporters	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  
FUNDING	
  SOURCES	
  

Melbourne	
  CollaboraJve	
  
Research	
  Infrastructure	
  
Program	
  

Web	
  hJp://research.unimelb.edu.au/infrastructure/acrf-­‐translaRonal-­‐reverse-­‐phase-­‐protein-­‐array-­‐plaVorm	
  

Enabling	
  Discovery	
  and	
  Driving	
  TranslaJonal	
  Medicine	
  
	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  with	
  High-­‐Throughput	
  Technologies	
  

VCFG	
   RPPA	
  


